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Предложена абстрактная модель мира органических молекул с простой системой 
возможных химических реакций. Создана имитационная программа, управляющая 
событиями в данной модели по принципу клеточного автомата. Показано, что 
существует такая система ограничений на реакции, которая с неизбежностью 
приводит к появлению структур, обладающих свойствами генетического кода.  

В работе средствами компьютерного моделирования показана достаточность 
немногих правил взаимодействия кодонов и аминокислот для самопроизвольного 
возникновения генетического кода, причем словарь Кодон-Аминокислота можно не 
навязывать модели, а поручить его генерацию программе. Проведенные 
компьютерные эксперименты приводят к важному выводу, что одни и те же 
реакционные особенности вошедших в модель частиц достаточны и для зарождения 
генетического кода, и для его поддержания в процессе дальнейшей эволюции 
нашего абстрактного символического мира. Представляется существенным, что 
навязанные абстрактным частицам реакционные свойства являются весьма 
реалистичными. В них обобщен огромный фактический материал, накопленный в 
физике, химии, биохимии и биологии. Полученные результаты позволяют 
выдвинуть такой тезис - Природа, создав электроны и нуклоны, заложила в них 
возможность самоорганизации будущего химического мира и появления в нем 
генетического кода как внутренней основы феномена жизни.  

Структура ныне действующего генетического кода изначально заложена в 
электрические и механические свойства частиц и в значения мировых констант, 
которые управляют физическим поведением вещества в космосе. Более того, пока 
не представляется возможным найти среди известных классов органических 
соединений такие два класса, представители которых могли бы так удачно найти и 
использовать друг друга, как нашли друг друга нуклеотиды и полипептиды.  
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